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A soja ¢ uma planta da familia das fabaceas de maior importancia econdmica no mundo. Atualmente, sdo
produzidas, por ano, cerca de 200 milhdes de toneladas deste griao. Nesse contexto, o Brasil aparece como o
segundo maior produtor, com uma produgdo de 58 milhdes de toneladas na safra 2006/07, aproximadamente Y4
de toda produgdo mundial. De um modo geral, os estresses bidticos e abidticos limitam a distribuicdo geografica
das culturas e acarretam redugdes significativas no crescimento e produtividade de espécies economicamente
importantes. Assim, a prospec¢do de genes que conferem resisténcia a diferentes tipos de estresse, aliada as
ferramentas de engenharia genética e transgenia, surgem como importantes alternativas para a manutencéo e/ou
o aumento da produtividade das culturas agricolas. Com o objetivo de estudar e caracterizar o genoma da soja,
foi criado um Consoércio Nacional (GENOSOJA) que visa integrar esfor¢os dos principais grupos de pesquisa
que trabalham com soja no pais. Os trabalhos desenvolvidos no Brasil se associardo ao esfor¢o mundial de
estudo do genoma da soja através da participacdo do GENOSOJA no [International Soybean Genome
Consortium (ISGC). A equipe do Laboratdrio de Cultura de Tecidos e Transformagdo Genética de Plantas esta
inserida no Consoércio Nacional e tem como proposta caracterizar ¢ determinar a fung@o de genes da soja
relacionados com os processos de resposta a estresses abioticos e bidticos, com énfase em seca e ferrugem
asiatica (Phakopsora pachyrhizi). Os genes isolados e caracterizados serdo validados, através da obtencao de
plantas transgé€nicas que superexpressem ou que tenham a expressdo desses genes suprimida (via RNAI).
Protocolos eficientes de transformagdo genética e regeneragdo in vitro, somada a identificagdo dos genes
relacionados a resposta da planta a estresses abidticos e bidticos permitirdo a obtencdo de plantas transgénicas
com aumentada tolerancia a seca e a ferrugem asiatica. Paralelamente ao estudo funcional de genes candidatos,
encontram-se em andamento projetos que tem por objetivo introduzir em cultivares de soja genes que tem
potencial para conferir resisténcia a moléstias fungicas. Estdo incluidos nos trabalhos os seguintes genes: 1)
Snolp, que codifica uma osmotina de Solanum nigrum; 2) chitl, que codifica um quitinase de Metarhizium
anisopliae e 3) urease, que codifica uma urease da propria soja.
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